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Introduction

L'agriculture en lle-de-France est dominée par les
grandes cultures

REPARTITION DES PRODUCTIONS Le blé et le colza, majoritaires en lle-de-France, sont

SUR LES TERRES REGIONALES (EN SURFACE) ' cultives qr leurs graines
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Introduction

La dormance : un parametre physiologique clé pour

y

Dormance = inhibition de la germination, méme
lorsque les conditions favorables sont réunies

(Abe et al., 2019)
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Un faible niveau de dormance est nécessaire a
I'obtention d’'une germination homogene

Une dormance trop faible peut entrainer
une germination sur pied




Introduction

Controle de la dormance et de la germination par des
phytohormones chez Arabidopsis thaliana
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(Schouveiler et al., 2025)
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Controle de la dormance et de la germination par des

[ ] Embryon
|| Albumen

[ ] Téguments

(Sano & Marion-Poll, 2021)
(Schouveiler et al., 2025)

phytohormones chez Arabidopsis thaliana

ABA

Etablissement
de la dormance

Levée de dormance

et germination
—

Dégradation



Introduction

Controle de la dormance et de la germination par des
phytohormones chez Arabidopsis thaliana
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Comment le réseau de régulation de I’ABA s’organise-t-il de facon spatiotemporelle au
cours du développement de la graine chez Arabidopsis thaliana ?

(Sano & Marion-Poll, 2021)
(Schouveiler et al., 2025)



Introduction

Le réseau de regulation de 'ABA impligue de hombreux genes de
biosynthese, de catabolisme, de transport, de signalisation, et de transport
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Résultats préliminaires

Effets de mutations de genes de biosynthese et de
catabolisme de 'ABA

Accumulation de ’'ABA dans les graines du
sauvage (Col-0) et des mutants de 'ABA
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Résultats préliminaires

Effets de mutations de genes de biosynthese et de
catabolisme de 'ABA

Accumulation de ’'ABA dans les graines du
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Projet de these

Caracterisation transcriptomique de la voie de signalisation de 'ABA

Transcriptomique single-cell au cours du développement de la graine d’Arabidopsis thaliana

Récolte de graines a Extraction de noyaux
plusieurs temps de

développement

Génotypes :

Temps de développement :
Col-0

8, 12 et 16 jours apres la pollinisation



Projet de these

Caracterisation transcriptomique de la voie de signalisation de 'ABA

Transcriptomique single-cell au cours du développement de la graine d’Arabidopsis thaliana
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Projet de these

Organisation experimentale pour I'obtention et I'analyse des donnees
de transcriptomique single-cell

1) Optimisation d’un protocole 2) Production des échantillons
d’extraction de noyaux A
#jpb |

Noyaux marqués au DAPI "
y d Col-0

3 génotypes et 3 points de temps = 27 échantillons

3) Séguencage
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Projet de these

Organisation experimentale pour I'obtention et I'analyse des donnees
de transcriptomique single-cell
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Résultats préliminaires

Analyse des genes de 'ABA dans des donnees single-cell existantes

Identification des types cellulaires de la graine
dans les données single-cell de siliques
(Lee et al., 2023)
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Résultats préliminaires

Analyse des genes de 'ABA dans des donnees single-cell existantes

- : : Expression des génes de la voie de I’ABA dans les clusters de la graine
Identification des types cellulaires de la graine NPFE 14
A ' - ili NPF4.6 -
dans les données single-cell de siliques ANPF4.6-

(Lee et al., 2023) Transport| AB¢G31-
Téguments T -

i ABI
externes (oi) - ABIA-

internes (ii) 101 - précoce AREBS -

""' ABF4 - valeur
2 ) Signalisation ABF3 - !
Ll ~X ]

Indéterminé 2 e
5 4 Indétermi '@:‘t‘a\r@lf B

ARy A% Embryon

Alb

SNRK2.2 - 4

HAB1 - _— 3
Téguments

N ~‘|.' . >

| Alb. micropylaire L . .-
o 5 g :
< 07 . .
= R Emﬁrdif Té
= Alb. chalazal

'
wolissu mitdii'que
A
-10 ABAT -

P
4 i PYL2-
Réception PYL] - 1
IZYR

. . CYP7
Dégradation gYP707A2 -

9
Biosynthése NCEDG -

micropylaire chalazal - - ; - T $o°

Q
périphérique UMAP_1 qf $ $<,> <'z“ &

Albumen (Alb.) F I
& &



Conclusion et perspectives

La voie de 'ABA represente un levier pour |'adaptation
des cultures au climat

- Meilleure compréhension de I’organisation

spatiotemporelle du réseau de régulation de 'ABA HaC,_ CHs CHa
7N
- ldentification de nouveaux génes impliqués dans la ©n
voie de 'ABA et |'établissement de dormance © s O OR o
ABA Germination

- Aterme, transposition des connaissances a des

; ez A ; 1 graine dormante
espeéeces d’intérét agronomique (colza, caméline, ...)

et sélection de variétés avec des niveaux de
dormance adaptés aux enjeux climatiques futurs
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