RESISTANCE AUX ANTIBIOTIQUES : UNE IMPASSE THERAPEU TIQUE ? 1
IMPLICATIONS NATIONALES ET INTERNATIONALES

IMPACT DES ACTIVITES HUMAINES SUR L'OCCURENCE, LAD IVERSITE ET LA
MOBILISATION DES GENES DE RESISTANCE AUX ANTIBIOTIQ UES AU SEIN DES
COMMUNAUTES BACTERIENNES DE L'ENVIRONNEMENT »

par Dr Pascabimonet et Dr JoseptNesmé

Des quantités considérables d’'antibiotiques praveda recyclage des eaux usées et des déjections
des animaux de ferme sont quotidiennement rejetées I'environnement. L'impact exact de ces pollsian
sur la résistance a des antibiotiques des bactduies®! et notamment la dissémination de leurs géeste
encore largement & démontrer mais le probléme ‘esttacht plus sérieux qu’environ la moitié (tant
qualitativement que quantitativement) de tous leimacrobiens disponibles sur le marché ont un esag
vétérinaire, ces antibiotiqgues ayant un mode dactimilaire a ceux utilisés en médecine humaine.

Tout aussi controversé est I'impact de I'utilisatides antibiotiques dans le monde agricole sur les
souches pathogénes ainsi rendues résistantes ur@sigdans les infections chez I’'homme. Pour certain
auteurs, la détection de génes codant la résistancelarge spectre de béta-lactamines ou d’agtres
conférant la résistance au ceftiofur (céphalosgsride troisieme génération) présentant des séwience
identiques chez des souches isolées de volailleslles d’environnements clinigue démontre clainene
lien entre ces écosystemes. En tout état de cdasepmbreux indices et preuves indirectes indiglesnt
possibles conséquences sur la santé humaine letrstironnement de ce type de pollutions.

Notre présentation dans le cadre de ce collog@eléepoint sur les différents travaux réalisés enit
conditions de laboratoire (microcosmes ou mésocepBt a partir d’échantillons prélevés directetrmnm
le terrain. En ce qui concerne les sols, nous rét@genotre propos a partir des travaux réalisés daitre
laboratoire alors que I'impact sur les communaut&sobiennes des milieux aquatiques sera illustprds
les résultats obtenus au Laboratoire M2C a I'Ursikérde Rouen (Pr. F. Petit). Nous montrerons camime
des questions sociétales joignant environnemerdaseté bénéficient des avancées de la microbiologie
environnementale moléculaire combinant approchassitjues en microbiologie basées sur I'isolement
vitro et nouvelles technologies de métagénomique faegpel au séquencage massif de I'ADN, a la PCR
guantitative, aux puces a ADN taxonomiques. Dewitgt humaines aussi différentes que le recyctiagpe
eaux usées, I'épandage de fumiers provenant desefasant usage d’antibiotiques ou la culture ldatps
transgéniques peuvent ainsi étre étudiées a deauivde sensibilité tres élevés pour en défimmgact sur
la charge en genes de résistance (aspect quéntlatr diversité et leurs potentialités a étiansférées du
fait de leur présence sur des éléments génétiqabsas.

Les conclusions sur l'impact respectif de ces diffiées activitéts humaines sur ces deux types
d’environnement (sol et eau) seront discutées gtrdeommandations seront proposées afin de lingter
transfert de ces genes de résistance entre bactépeophytes du sol et bactéries pathogenes.
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