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CoffeaCoffeaCoffeaCoffea appartient appartient appartient appartient àààà la famille des Rubiacla famille des Rubiacla famille des Rubiacla famille des Rubiacéééées de la clade I des Astes de la clade I des Astes de la clade I des Astes de la clade I des Astéééérides.rides.rides.rides.

Le genre Le genre Le genre Le genre Coffea Coffea Coffea Coffea (124 esp(124 esp(124 esp(124 espééééces)  toutes  diploces)  toutes  diploces)  toutes  diploces)  toutes  diploïïïïdes et allogames (2n=2x=22)  sauf des et allogames (2n=2x=22)  sauf des et allogames (2n=2x=22)  sauf des et allogames (2n=2x=22)  sauf 
CoffeaCoffeaCoffeaCoffea arabicaarabicaarabicaarabica qui est alloqui est alloqui est alloqui est allo----ttttéééétraplotraplotraplotraploïïïïde (2n=4x=44)  et prde (2n=4x=44)  et prde (2n=4x=44)  et prde (2n=4x=44)  et prééééfffféééérentiellement autogamerentiellement autogamerentiellement autogamerentiellement autogame.

(Anthony (Anthony et alet al., 2007)., 2007)

Hot spot de diversité

Genre CoffeaGenre CoffeaGenre CoffeaGenre Coffea
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La  culture du Robusta est rLa  culture du Robusta est rLa  culture du Robusta est rLa  culture du Robusta est rééééalisalisalisaliséééée entre 300 et 1000 e entre 300 et 1000 e entre 300 et 1000 e entre 300 et 1000 
mmmmèèèètres dtres dtres dtres d’’’’altitude et repraltitude et repraltitude et repraltitude et repréééésente aujourdsente aujourdsente aujourdsente aujourd’’’’hui 40% de la hui 40% de la hui 40% de la hui 40% de la 
production mondiale de cafproduction mondiale de cafproduction mondiale de cafproduction mondiale de caféééé.  La teneur en caf.  La teneur en caf.  La teneur en caf.  La teneur en cafééééine ine ine ine 
varie entre 2 varie entre 2 varie entre 2 varie entre 2 àààà 3,5% selon les g3,5% selon les g3,5% selon les g3,5% selon les géééénotypes et notypes et notypes et notypes et 
llll’’’’environnement.environnement.environnement.environnement.
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DiversitDiversitDiversitDiversitéééé GGGGéééénnnnéééétique Robustatique Robustatique Robustatique Robusta

Diversité génétique de populations 
sauvages et cultivées réalisées à
l’aide de marqueurs microsatellites:

7 groupes génétiques Robusta

A-Conilon B-RCA C-Cameroun D-Guinéen E-Congolais O-Ouganda R-RDC
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Suluja Ti South SudanSuluja Ti South SudanSuluja Ti South SudanSuluja Ti South Sudan

A-Conilons B-RCA  C-Cameroun D-Guinéens E-Congolais O-Ouganda R-RDC

DiversitDiversitDiversitDiversitéééé ggggéééénnnnéééétique rtique rtique rtique rééééalisalisalisaliséééée e e e àààà llll’’’’aide de marqueurs microsatellites de cafaide de marqueurs microsatellites de cafaide de marqueurs microsatellites de cafaide de marqueurs microsatellites de cafééééiers iers iers iers 
Soudanais cultivSoudanais cultivSoudanais cultivSoudanais cultivéééés s s s àààà llll’’’’origine dorigine dorigine dorigine d’’’’une une une une éééédition limitdition limitdition limitdition limitéééée de Nespressoe de Nespressoe de Nespressoe de Nespresso
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DiversitDiversitDiversitDiversitéééé GGGGéééénnnnéééétique Robustatique Robustatique Robustatique Robusta

FRT67

FRT58

FRT51

FRT55 FRT60

BP409

FRT49

BP961

Q121

FRT09

Sélection de clones parentaux pour la 
réalisation de populations contrôlées:

10 parents issus de 3 groupes 
génétiques :
-Guinéens (D),
-Conilons (A),
-Congolais (E )
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Design ExpDesign ExpDesign ExpDesign Expéééérimentalrimentalrimentalrimental
14 Populations

3 Environnements

EquateurEquateurEquateurEquateur

ThailandeThailandeThailandeThailande

IndonIndonIndonIndonéééésiesiesiesie

7 Caractères Qualité

Caféine

Acides 
chlorogéniques

Lipides

Protéines

Sucrose

Amertume

Trigonelline
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SSR60YF1655

MYB17-U356152
ssr11966356

ssrCMA158
ssr12400357

CAG786
CFG4145
CFG3825

60

ssrC2_At1g03820
C2_At4g2845061

ssr74H1162
SSR32YK0663
C2_At2g4262064
C2_At2g42750
CFG403267

CFG411968
ssrR77670
ssrR43
SSRcan-MR06271

C2_At4g11120
CFG3993
C2_At3g58790

72

C2_At5g4830073
C2_At1g06550
C2_At2g38020
ssr125169

74

SSRcan-MR286
Chr5-43775

ssrCMA254
C2_At1g17130
SSR37YL20

76

Chr5-457
SSR71YL02
C2_At1g78600

77

ssr12528678
ssr12855079
C2_At1g5300081
cccp18c7
ssrR338
Chr5-519

82

C2_At5g53880
C2_At3g1529083

CFG3755
cccp10c2284

Chr5-537
C2_At1g52980
C2_At3g15430

85

Chr5-589
Chr5-561
Chr5-600

86

C2_At3g20660
C2_At1g55265
ssr125933
ssrCMA075

87

ssrA881488
C2_At3g20720
SSRcan-MR248
Chr5-628
Chr5-613

89

ssrR20690
cccs30w11e5
CFC142-46
GOS3233
C2_At5g54770

91

cccl5n1
C2_At3g21610
cccl3h11

92

C2_At5g54310
SSRcan-MR336

93

ssr120239
C2_At4g26750
ssr121068

94

ssr11955995
ssr124759
cccp13p896

SSR78YD08
C2_At1g55670
C2_At1g55870

97

C2_At3g16150
Chr5-69598

SSR65YM1799
ssrR354101
ssrR278102
C2_At5g08420103
ssrAY2457106

E

cccs30w12g220
SSR19YG06-12
SSR48YF02
C2_At3g087103

ssrCMA2364
ssrM4895
C2_At2g382706
snpC2_At3g518407
C2_At2g375108
ssrR175
ssrM3539

CCAF35310
ssrCMA16011
ssrCMA280
ssr12547212

ssrCMA17213
C2_At3g5514014
CFC142-108
ssrA873815

ssrM328
ssrM45818

C2_At2g3724019
SSR26YN10
SSR13YB02-121

C2_At2g36930
C2_At2g37025

22

ssrA8764
MYB16-U352479

23

ssrCMA018
C2_At2g3672024

CFCDav8126
ssrNesA1227
ssrAY244128
CFG1228
ssrR19129

ssr126881
ssr121580
SSR96YP06

30

ssrM503
ssrCMA18631

C2_At2g35920
ssrCMA188
C2_At1g63780

32

cccs30w13e7
C2_At5g06410
ssrM399

33

C2_At3g03790
cccs18w10c20
C2_At5g32450
C2_At5g34850

34

Chr6-410
Chr6-39435

snpCcSPS1
C2_At5g2035036

cccwc22w14o2337
Chr6-41638
Chr6-493
Chr6-460
Chr6-480
C2_At5g20180

39

SSRcan-MR25440
SSRcan-MR007
C2_At2g2683041

SSRcan-MR205
C2_At5g2008042

CFG359343
Chr6-54445
SSR39YP12
C2_At4g29120
C2_At3g24530
cccs30w11b13

47

cccp25g1148
CFG3498
Chr6-563
CFC128

49

ssrCMA118
ssr40B6
C2_At5g05920
C2_At4g29490

50

ssrNesC52251
cccp5c353
C2_At2g0653054
C2_At5g56940
ssrM34555

C2_At5g20520
ssrCMA13056

CFG3682
ssrR18957

C2_At2g06005
C2_At2g06050
C2_At1g19690
C2_At3g43230

58

cccp23a14
CFG3503
SSR84YB19
ssrAJ871891

59

C2_At1g11440
ssrCMA244
SSRcan-MR137
C2_At1g19130(B)
C2_At3g26060
SSR39YL19

60

Chr3-329
SSR27YG18
snpCcSS2
ssrAJ871888
SSRcan-MR270

61

ssrM33462
cccp27d2163
C2_At5g57655
C2_At2g2409064

C2_At2g18710
SSRcan-MR24365

CFG292166
CFC41-767
ssrNesB12668
snp12521269
C2_At2g2427070
C2_At5g5797071
CFC41-18(A)73
ssr12161074
C2_At5g58200
C2_At3g5436077

CFG414078
ssrS109
SSRcan-MR26879

ssrCMA245
CFC142-84
cccs30w14j24

80

cccwc22w12c1281
C2_At3g5781082
cccp7b15
snp11972284

ssrM38185
SSRcan-MR27687
ssrAJ87189688
ssrCMA080
SSR9YG2289

ssrR32590
C2_At3g57280
C2_At1g61620

91

C2_At2g2825092
69E1-Bac-end
ssrM408
ssrCMA055

93

ssrM41694
cccp29n1095
ssrA8825
CFC142-7596

SSRcan-MR04498
ssrCMA143103
GOS50-99(B)104
CFG3991106
ssr82B7110
C2_At2g24390111
108E1-Bac-end
108E2-Bac-end112

SCA069Fc114
Chr4-613115
ssrCMA086
ssrCMA174(A)
SSR61YK05
ssrNesB7
ssrM307
ssrCMA119
108B1-Bac-end

116

SCA071Fb117
cccp28e5(B)
C2_At5g11490
CFG4130

118

SSR72YH10120
C2_At1g09760(B)
ssrR127121

ssrCMA007122
C2_At5g60990123
CFG3483
ssrR351124

CFG3749125
ssrA8747129
SSRcan-MR298130
ssrM403131
ssrM331
ssrCMA159132

ssrAY2456
cccp13o10

138

CFG3692147
ssr120228148
ssrR367152
ssr123819
C2_At3g11960155

CFG4027160

F

ssr1219940
C2_At2g237507
cccp9c1310
ssrR2011
snpC2_At3g26900
ssr120568
ssrM486

13

Chr7-233
Chr7-202
SSRcan-MR045
ssr124727
ssr121097
C2_At5g40950
C2_At3g02040

14

Chr7-273
C2_At3g54470
Chr7-289

17

Chr7-259
SSRcan-MR042
Chr7-268

18

Chr7-254
snp122936
SSRcan-MR314

19

C2_At3g28050
C2_At3g01480
C2_At5g40200
SSR23YG15

20

C2_At5g14520
C2_At5g4050021

snp129375
ssrR159
CFC142-83
CFG4008

22

SSR21YM07-1
CFCDav71
MYB13-U359770

23

cccl6h6
C2_At5g1541024

C2_At5g3941025
ssrR33926
ssr122403
ssr130368
ssr124765

27

CFC41-11
C2_At3g02220
CFG3975

28

cccs30w24h5
C2_At3g02420
C2_At5g38840

29

ssrCMA098
ssr1G830

CFCDav931
SSRcan-MR228
ssrAY244632

Chr7-423
Chr7-43634

Chr7-422
C2_At4g37280
Chr7-393
C2_At4g36970

35

ssr130804
C2_At5g67530
Chr7-458

36

ssrM35837
C2_At1g77470
ssrR162
CFG3924

39

cccs30w7k2140
CFC41-18(B)41
C2_At1g6652042
C2_At5g37850
ssrM36343

C2_At5g3979044
CFC39-3
ssrR15745

ssrR34247
ssrM31048
cccp20j11
C2_At3g5101050

cccp5m7
cccp1a651

snpC2_At4g35560
BAC19
C2_At5g66530

52

C2_At5g66290
ssrCMA249
C2_At3g51130
C2_At2g18050
SSRcan-MR061

53

ssrM499
C2_At4g3653054

C2_At5g66090
snpC2_At4g0056055

cccs30w6f3
C2_At1g7737056

C2_At1g6572057
SSR33YJ09
Chr7-25758

ssr78B859
C2_At1g78690
C2_At3g5152060

C2_At1g65900
C2_At5g3726061

cccp2d663
Chr7-30764
ssr2G6a66
cccp18m267
SSRcan-MR281
Chr7-25168

CFC142-4869
ssrM387
ssrM33570

ssrCMA110
C2_At1g5588073

Chr7-372
C2_At1g34370
ssrCMA207

74

cccp5h20
12496275

C2_At5g1020076
ssrM404
ssr22A1177

SSRcan-MR157
ssr14F1278

C2_At4g0868579
SSR59YJ0781
C2_At3g6294082
cccs30w8h183
C2_At5g51510
ssrR26885

SSRcan-MR31187
CFG397988
C2_At5g6473089
SSR89YM11
SSRcan-MR05692

ssrCMA12796
ssrM43897
ssrM37999
CAG881100
CFG4005101
ssrCMA264102
C2_At4g02720103
ssrM446104
snp121568105
SCA101a
ssrM406106

114E2-Bac-end
104B1-Bac-end
SSR55YB15

107

SSRcan-MR194
SCA077Dc
SSRcan-MR350
C2_At2g18030

108

ssr120263
ssrR262
ssr123381

109

C2_At5g23530
ssrCMA104
ssrCMA140

110

C2_At3g17590112
ssrR222(B)
CFG4028113

ssrAY2462114
C2_At3g11710115
SSRcan-MR226117
CFG3452118

G

CFG3821
CFC39-140

SSRcan-MR1734

C2_At4g32280
SSR46YO0410

CFG351413

C2_At5g4704015

ssr13015017

ssrCMA22019

C2_At5g12370
ssrR22721

CFC142-9223

cccl6n1925

ssr12669027
GOS50-99(C)28
C2_At4g17790
ssr12696329

C2_At4g1900330
SSRcan-MR041
SSRcan-MR00531

C2_At2g2110033
ssrCMA26934

SSRcan-MR28036
ssrM38637

SSR34YI16
ssrCMA17939

ssrCMA111
SSR2YK1641

CFG363144

ssrR22646
CFC41-948
SSR3YP0950
cccs18w7b18(B)51
ssrCMA272
ssr62H7
SSRcan-MR174
SSRcan-MR176

53

SSR24YD14
SSR30YE0154

SSRcan-MR147
SSRcan-MR130
C2_At3g06610

55

ssrR251
Chr8-97056

SSRcan-MR012
cccs46w5e2257

cccp22g1559
C2_At5g4701060
ssrA2061
SCA061a
Chr8-1020
C2_At5g20910

63

CFG389466
SSRcan-MR00667
C2_At1g0494069
ssrM314
SSR35YD0770

39B2-Bac-end72
39B1-Bac-end73
CFG363274
ssrM35676
ssr24H478
ssr13057579
C2_At5g2594082
ssr12594484
C2_At3g0673085
CFG3955
CFC108
CFG3603

86

CFC142-65
snp12420788

Chr8-1256
Chr8-1244

89

SSRcan-MR15191
SSRcan-MR20094
cccs46w9c20
CFG368996

snp119682
C2_At1g6278099

ssr122006100
ssrM360
Chr8-1389101

ssrM418102
ssrM321
ssr122842
Chr8-1474

103

Chr8-1494105
SSR73YL15
ssr81A11107

C2_At3g10670(B)
ssrM504108

C2_At4g11570109
ssrM306
C2_At1g63770

110

C2_At1g63970111
C2_At1g64150112
C2_At1g64355113
cccl27a20114
C2_At2g45530
ssrAY220270
SSRcan-MR052

115

ssr120656
CCAF456116

ssrM316117
ssrR142118
SSR80YN06-1119
cccp11c5120
CFG3996121
C2_At4g24880
ssrM460122

H

cccs30w24e120
ssr1D92
ssrCMA2463
C2_At4g164404
C2_At3g521555
cccs30w13a16(C)7
ssr20D6
C2_At3g028708

CFG4034
cccp24e21
SSR2YE02

9

C2_At4g1259010
C2_At4g2177011
CAG86312
ssrNesB14413
ssr2G6b14
ssrCMA25216
ssr12279317
C2_At1g08550
Chr9-50919

ssr130235
Chr9-53321

ssrR307
cccs46w26i2223

ssr12154126
Chr9-55727
C2_At1g6527028
ssrCMA24129
C2_At1g6523030
ssrCMA19631
CFG383535
ssrR22036
cccp16k2237
CFG411738
C2_At5g4465039
ssrNesC68040
CFG404743
CFC39-59
C2_At5g2636045

Chr9-68846
53B2-Bac-end
cccp8a12

48

Chr9-75249
53B1-Bac-end50
SSRcan-MR10751
SSRcan-MR07952
cccp26n1753
cccl1e17
C2_At4g34350(B)54

Chr9-83655
CFG3659
ssrR250
CFG2161

56

Chr9-878
Chr9-85257

Chr9-93858
Chr9-910
SSRcan-MR19359

ssrCMA10660
Chr9-95361
Chr9-100662
cccp23o2263
SSRcan-MR14964
C2_At4g21120
C2_At2g32600(B)

65

C2_At5g46250
SSRcan-MR090
SSR16YM04

67

ssr132505
SSR30YE21
ssrCMA105

68

SSRcan-MR078
C2_At1g29950
ssrAY220277

69

C2_At1g2952070
ssr12943971
CFG359972
ssrA8763
ssrCMA01973

SSRcan-MR11674
ssrA876575
ssr120773
SSR70YI07
C2_At4g35070

76

ssr12435877
SSR65YD06
C2_At2g1692078

C2_At2g2094079
SSRcan-MR18780
ssrCMA19881
cccp7c782
C2_At1g1621083
ssrR37285
SSR47YB1686
C2_At4g3525087

I

Chr10-8980
ssrA88025
CFG37336
ssr52C117
C2_At1g63610
Chr10-4148

CCAF414
SSR29YJ23
Chr10-385
Chr10-391
ssrM414
CFG3572

9

Chr10-42610
C2_At1g30755
ssrR33311

ssr12151112
Chr10-481
C2_At2g45730
Chr10-471

13

SSR85YA10-2
SSR85YA10-116

Chr10-50717
snp126171
C2_At1g7497018

C2_At1g19600
C2_At5g4295019

CFG3438
ssr12450320

C2_At3g4694021
CFG1496
C2_At5g25900A23

CFG3532
cccp13j424

C2_At5g41270
Chr10-594
cccs30w3c7
Chr10-575
C2_At5g36210
Chr10-601

25

ssrM459
ssrM36926

C2_At1g4597627
ssrR40
CFG395228

CFG347529
C2_At2g26540
C2_At1g4523130

Chr10-939
C2_At1g46480
C2_At4g34310

31

Chr10-934
SSRcan-MR233
SSRcan-MR334

32

ssrCMA028
ssrCMA04333

ssrR22334
ssrR29035
C2_At5g07960
SSR58YI2036

SSRcan-MR30238
CFG3992
C2_At1g7181039

ssrCMA27940
C2_At1g35720
C2_At4g0901041

Chr10-106343
ssr12480044
C2_At1g78230
ssrM34845

ssrM37848
ssrCMA303
C2_At1g2760049

SSR35YJ1250
Chr10-114751
ssrM42152
SSR70YL2453
Chr10-119154
C2_At1g22850
ssr119463
C2_At1g09920

55

Chr10-120556
cccp1c10
C2_At4g1005057

C2_At1g2990058
SSRcan-MR040
C2_At4g1003059

ssrA881161
ssrM37064
C2_At5g1662065
SSRcan-MR054
ssrAY220279
snpCclnv3

66

MYB01-U348131
Chr10-1473
C2_At1g71950(A)

67

Chr10-1499
C2_At1g72030
Chr10-1503
SSRcan-MR201

68

SCA079Fa
SCA069Da
SCA085c
SSR88YK07
ssr125415
Chr10-1468
SSRcan-MR353
Chr10-1461
Chr10-1371
Chr10-1380
SSR64YC20
SSR53YE05
SSR69YA16
ssrM480

69

SCA079Fb
SSR33YO12
SSR27YD18
ssrCMA294

70

CFG361672
SSR16YO0473
C2_At1g2178074
Chr10-138475
C2_At2g38000(B)76
C2_At1g77290
SSR95YA1877

cccl4a6(B)
ssr12324079

cccp25f1080
ssr85C1282
ssr2C11
ssr2C183

ssrM34785
ssrCMA00686
CFC39-20
CFC39-6488

SSR58YL05
ssrM50190

ssrR37891
CCAF50193
cccp5k1094
ssrZAP29
C2_At4g0983098

ssr15E4101
SSR29YC12102
ssr127762103
ssrCMA113
SSRcan-MR282105

ssrM492
ssrM452106

ssr119897
SSRcan-MR339107

SSRcan-MR253108
SSR19YB11109
cccp5b22110
CFC39-28111

J

cccp29m150
C2_At1g71950(B)6
cccl5j208
cccp5f209
57E1-Bac-end11
SSR69YO05
SSR90YI1212

C2_At4g09040
ssrCMA26313

ssrM395
SSRcan-MR296
CFG3890

14

SSR24YO07
SSRcan-MR30115

SSR49YM15
C2_At5g23240
SSRcan-MR038

16

83E1-Bac-end
50B1-Bac-end17

cccp21se4
97E2-Bac-end18

C2_At3g2002019
ssrNesB11220
ssrCMA29221
SSRcan-MR10923
CFG374526
ssr2C427
ssrAY22027828
SSRcan-MR156
SSRcan-MR08231

C2_At5g6384032
CFG235133
ssrA884534
CFG400135
CFG363536
cccp12j3
ssrZAP27
CFC74
ssrCMA074

38

SSRcan-MR03139
ssrM513
ssrM422
Chr10-1510
SSRcan-MR362

40

SSR1YC2142
CFG365744
ssrA2845
CFG64746
ssr79G447
CFG3461
SSRcan-MR24248

CFG3466
ssrCMA15149

C2_At1g2970051
ssrM361
ssrM448
ssr123178
C2_At1g13380
C2_At3g25920

52

C2_At1g2554053
C2_At1g26090
ssrCMA29155

C2_At1g6883056
C2_At1g2618058
ssrNesC15059
CFG354160
ssrR11161
CFG358062
CFG345964
SSR65YN22
SSR85YG0965

C2_At1g2652066
C2_At1g6942067
ssr124886
CFG375868

CFC41-10(B)
snpC2_At1g70160
Chr11-259

69

Chr11-164
Chr11-169
Chr11-160
Chr11-182
SSRcan-MR328

70

Chr11-191
snpC2_At1g14270
Chr11-189
Chr11-226
SSRcan-MR246

71

Chr11-211
ssrM47572

Chr11-20873
SSR51YI2274
Chr11-194
ssrCMA05975

SSRcan-MR224
SSR27YE09FM1
cccp14j3

76

C2_At1g27050
C2_At1g2402077

C2_At1g5999079
C2_At1g67740
cccp20f180

ssrCMA306
C2_At1g6773082

cccp9k2084
ssr13150485
Chr11-60
ssrCMA167
Chr11-64
ssr120538
C2_At1g67325
C2_At5g43260
ssr3D12
SSR40YA01

86

ssrCMA199
Chr11-36
Chr11-52
Chr11-49

87

cccp12i21
ssrR164
ssrR06

88

ssrM31290
C2_At1g6778591
C2_At1g7059092
SSR57YN0393
cccp13c1597

K

1718 locus

1384 cM

710 Mb

±±±± 510 Kb/cM
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Locus codant pour un caractLocus codant pour un caractLocus codant pour un caractLocus codant pour un caractèèèère re re re 
quantitatif (QTL)quantitatif (QTL)quantitatif (QTL)quantitatif (QTL)
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Shin Takeda & Makoto Matsuoka
Nature Reviews Genetics 9, 444-457 (June 2008)
doi:10.1038/nrg2342
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R&D Center ToursR&D Center Tours
AAF, 17 février, 2016, Paris

Analyse QTLsAnalyse QTLsAnalyse QTLsAnalyse QTLs

KA B C D E F G H I J

159 QTLs liés à la qualité à la tasse
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Ca / ChCa / ChCa / ChCa / Ch

AmertumeAmertumeAmertumeAmertume
....

LLLL’’’’amertume est positivement corramertume est positivement corramertume est positivement corramertume est positivement corréééélllléééée e e e 
(p < 0,0001) (p < 0,0001) (p < 0,0001) (p < 0,0001) àààà la teneur en cafla teneur en cafla teneur en cafla teneur en cafééééine et ine et ine et ine et 

en acide chlorogen acide chlorogen acide chlorogen acide chlorogéééénique dans les grainsnique dans les grainsnique dans les grainsnique dans les grains

Qualité à la tasse liée à la composition 
biochimique du grain

AAF, 17 février, 2016, Paris

Caféine Ac. Chlor. Amertume

Caféine 0,85 *** 0,56 ***

Ac. Chlor. 0,53 ***

Amertume
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Analyse Meta-QTL

JJJJ

14 Populations
3 Environnements

7 Caractères
159 QTLs

38 Meta-QTLs (95 QTLs)
64 QTLs uniques

Meta_Ca1Meta_Ca1Meta_Ca1Meta_Ca1

Meta_Ca2Meta_Ca2Meta_Ca2Meta_Ca2

AAF, 17 février, 2016, Paris
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Approche G ène Candidat

AAF, 17 février, 2016, Paris

Meta_Ca1Meta_Ca1Meta_Ca1Meta_Ca1 MTLMTLMTLMTL
NMT3NMT3NMT3NMT3
XMT1XMT1XMT1XMT1

[7-20 %]

Ogawa M et al. J. Biol. Chem. 2001;276:8213-8218

XMTXMTXMTXMT MXMTMXMTMXMTMXMT DXMTDXMTDXMTDXMT
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Voie de biosynthVoie de biosynthVoie de biosynthVoie de biosynthèèèèse des phenylpropanoidesse des phenylpropanoidesse des phenylpropanoidesse des phenylpropanoides

HCT/HQTHCT/HQTHCT/HQTHCT/HQT

PALPALPALPAL

C4HC4HC4HC4H

4CL4CL4CL4CL

C3HC3HC3HC3H C3HC3HC3HC3H

HCT/HQTHCT/HQTHCT/HQTHCT/HQT

CCoAMTCCoAMTCCoAMTCCoAMT

M. Lepelley et al. Plant Science 172 (2007) 978-996
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Approche GApproche GApproche GApproche Gèèèènes Candidats nes Candidats nes Candidats nes Candidats 

C4H1C4H1C4H1C4H1

4CL4CL4CL4CL----L5L5L5L5
PAL3PAL3PAL3PAL3

4CL4CL4CL4CL----L8L8L8L8

4CL4CL4CL4CL----L4L4L4L4
PAL1PAL1PAL1PAL1

CCoAOCCoAOCCoAOCCoAO
MT1MT1MT1MT1

HCTHCTHCTHCT
4CL24CL24CL24CL2

4CL4CL4CL4CL----L2L2L2L2

PAL2PAL2PAL2PAL2
4CL4CL4CL4CL----L6L6L6L6

CCoAOCCoAOCCoAOCCoAO
MTMTMTMT----L1L1L1L1

4CL14CL14CL14CL1
HQTHQTHQTHQT

C3C3C3C3’’’’H1H1H1H1

4CL4CL4CL4CL----L7L7L7L7
4CL4CL4CL4CL----L3L3L3L3

4CL4CL4CL4CL----L1L1L1L1

CCoACCoACCoACCoA
OMTOMTOMTOMT----
L2L2L2L2

KA B C D E F G H I J

5 gènes candidats co-localisant avec un metaQTL

[12[12[12[12----18 %]18 %]18 %]18 %]

[10[10[10[10----11 %]11 %]11 %]11 %]

[10[10[10[10----24 %]24 %]24 %]24 %]

[8[8[8[8----28 %]28 %]28 %]28 %]

[8-15 %]

[9[9[9[9----19 %]19 %]19 %]19 %]
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ConclusionConclusionConclusionConclusion

• L’amélioration de la qualité du Robusta est principalement axée 
sur la suppression des défauts comme l’amertume. 

• La composition biochimique des fèves est dépendante de 
l’environnement et de facteurs génétiques.

• L’amertume est liée à la quantité d’acides chlorogéniques et de 
caféine dans les fèves.

• De nombreux QTLs sont co-localisés pour ces deux classes de 
composés chimiques.

• Une approche Méta QTL couplée au séquençage du génome de 
Robusta a permis une identification de quelques gènes clefs dans 
les voies métaboliques étudiées.

• Ces gènes candidats pourraient être utilisés en sélection assistée 
par marqueurs.
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