Evaluation des déterminants microbiens dans le
developpement des troubles gastriques chez les
jeunes ruminants : vers un lien de causalité
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— Le projet Européen : Holoruminant
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Carte des membres du projet HoloRuminant et son organisation scientifique (nttps://holoruminant.eu/)

Obiectifs . (https://holoruminant.eu/)

- Caractériser les microbiomes associés aux ruminants

- Définir I'établissement et le maintien des microbiomes

- Evaluer I'effet des microbiomes des ruminants sur la production, la santé et le bien-étre des animaux
- Faciliter I'adoption par les utilisateurs finaux des innovations proposées




e Un enjeu important
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https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/?term=Zhong%20T%5BAuthor%5D

mm - Santé animale : Un probleme multifactoriel
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Pathogenes : E.coli, Rotavirus,

Cryptosporidia, Salmonella,

Giardia, Clostridium perfringens Role dans l'immunité de I'hote (cytokines,

anticorps...), le développement physiologique

(Wang et al., 2019 , Skirnisson et al 2006) (acides gras volatils) et la nutrition (zeinetdin m et at, 2018).



https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2022.1020657/full#ref44
https://www.researchgate.net/profile/Karl-Skirnisson-2

s Le microbiote du rumen

RUMEN MICROBIOTE
- Multitude
- ANAEROBIE - Domaines : Bactérie,
- pH: 5,’7-7,3 Archée, Eucaryote
- Temperature 36-40°C
- Gaz

(Fonty et Chaucheyras-Durand, 2007; Nagaraja
2016 )




s Le microbiote du rumen
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10 /12 par mL de contenant
ruminale

40% ->90% de la biomasse
microbienne

(Fonty et al., 1995; Nagaraja 2016)




s Le microbiote du rumen

RUMEN MICROBIOTE

Bactéries

Archées ~—CIlID

.| Aeticuun
’J @nd stomachi
g

Méthanogenes :
10 >/10 par mL de contenant

~70% ruminal
(Nagaraja 2016)

2- 4% de la population

microbienne ruminale (kong et a,
2010; Nagaraja 2016 )




s Le microbiote du rumen

RUMEN MICROBIOTE
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Archées

Protozoaires

Flagellé : 10 3 par mL de
contenant ruminal

Cillée : 10 #/¢ par mL de

contenant ruminal
(Nagaraja 2016)

50% de la biomasse ruminale
(Koenig et al., 2000)



s Le microbiote du rumen
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Protozoaires

Champignons

10 3/5 zoospores/m L (soblin, 1981 ,Lwin et al,, 2011)

8 et 20% de la biomasse microbienne

rumina |e (Orpin, 1981 ; Rezaeian et al., 2004)




s Le microbiote du rumen

RUMEN MICROBIOTE
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Phage : 10711 par mL de
contenant ruminal

Tres faible
Klieve et Swain, 1993



s Le microbiote du rumen
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s Le microbiote du rumen
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- Enzymes fibrolytiques (dégrader la cellulose et les hémicelluloses)

- Production de produits de fermentation (AGV) qui constituent la principale source d'énergie
pour I'hote



—— Le microbiote du rumen : deux facettes

Correlation Causalité ?
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(Alaa et al., 2022; Clive J et al., 2022)



— Compréhension causalité

Autres facteurs ?
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Les mathématiques/
statistiques causales

Autres facteurs ?




EUROPEAN CAUSAL INFERENCE MEETING

Causal inference in health, economic and social science
Oslo, Norway, April 18-21, 2023
www.eurocim.org - W #EuroCIM2023
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