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I'application de biomarqueurs de
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La biosurveillance des milieux aquatiques

= Directive-cadre sur I'eau (WFD 2000/60/EC)

v Bon état chimique et écologique des

Multi-contaminations complexes cours d’eau en Europe

\ndustrie

Encagement d’organismes sentinelles

Mesure de biomarqueurs d’exposition / effet

After toxic exposure

Normal state




Le sentinelle Gammarus fossarum
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Les « omiques » au service de |'écotoxicologie
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Approche multibiomarqueurs : terrain
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= Modulation de biomarqueurs lors de I'exposition dans les sites “contaminés”



Approche multibiomarqueurs : terrain

Intérét du multiplex pour la surveillance

Colorkey

M

05 1 15 2 25 Reference
Ref(-_:rence Contaminated sites Value Q sites Contaminated sites

sites
[ 64-HIEIFSPITK || 64-HIEIFSPITK

. - 276-VVPSLSAEDTLSQR 276-VVPSLSAEDTLSQR

TS rhmoonminnr naTaat e 276-HAEFSVNPPLDSTQAVK
276-IIYPAEALTIVIEK
ification haui-débit des bi TS g
Yolk proteins = Quantification haut-débit des biomarqueurs ution Z0iZo ELTSMENSSLLK
|| 17046-IFNVLQPIAESK

17046-TSEVFLPLTNELYQQTK
I 39606-ISPLINSPSDLPK

257-CIDTCDATEADR
2562-APILEGYFSI
gggg—éTlgpsngAQLELPGVNWR
o
70 100255-ILEDFVDVFNR
] org anismes 166723-EFWIATDHNEVR
Dimi 144144-AFWGSLPLR
144144-ILTTMWADFAR

181833-LVLGTATYGR
Osmoregulation . 38 e TldeS ra

Molt-related |

orteurs de 25 protéines 10607V TCOEITAR

32234-FVGLISLIDPPR
© | 209438-NLAFFSTNAVEGTAR
209438-LQTNPDTGLSTAEAR

1975- GLCg-S'I LPTDAC[+57 PR
11145-VE IAGFILPLEFK
1917-GTLAVIPVQNR

6460 mesures

Immunity and 23T LV EITASTYEPIGDVFLGGOR
genea = eI,
biomarkers . 4 H e >
- 7-10 jours de préparation + runs analytiques e RN e

ILR
142711-LSAWLAAC[+57]K
213317-ELFDFADAHR

DR R S e A U TR |4— L
CcN Ol NNTLON OO - N® CTNOSEITNNTONDDO - N®
xmmmooooooooooooo D:LKL\:D:OUOOUOOUOGGGG

= Modulation de biomarqueurs lors de I'exposition dans les sites “contaminés”



Faits marquants de la these

= Démonstration de l'intérét des approches de type —Omiques pour I'écotoxicologie et
la biosurveillance environnementale

v’ Proposition d’un pipeline ecotoxicoprotéomique applicable a toutes les espéces
sentinelles

= Preuve de concept d’'une méthode de quantification multiplex de biomarqueurs par
spectrométrie de masse

= Proposition d’'un indice multibiomarqueurs a partir des données protéomiques ->
vers un indicateur de I'état de santé des individus

At
he
L

osmo “molt




Post-doctorat en spectrométrie et “meta-omiques”

Projet de recherche :

Identification taxonomique et analyse fonctionnelle d'une communauté microbienne
environnementale par spectrométrie de masse

- Amélioration de la limite de détection de microorganismes

- Etude des protéomes de communautés bactériennes par metaprotéomique Plateforme
ProgénoMix
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