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Le réseau complexe de dissémination de la résistance aux antibiotiques

Hospital/clinic
m

Waste

Nosocomial
dissemination

Vectors Sewage/water supply

\ Antibiotic use
\

/N

) Direct contact- Nutrition
Food-producing |. N

N—
animals 4

Contamination

: Contamination
Consumption

Animal-to-
animal
contamination

Wi

Human-to-
human
contamination

Farming Environment

Discharges Discharges

Environment
« terrestrial environment
« aquatic environment

«  wildlife

Fig. 1. The flow of antimicrobial resistance and antibiotics across the One Health continuum of food-producing animals, humans, and the environment. Grey arrows
indicate flow of resistance genes and resistant bacteria; blue arrows indicate flow of antibiotic residues.
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LU'environnement est une source de nouveaux genes de resistance
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Diversité des éléments génétiques mobiles
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Diversité des genes, des éléments génétiques mobiles et des especes bactériennes
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Différentes espéces bactériennes

Diversité de genes de résistance aux
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MAIS .... des contraintes écologiques limitent les
transferts
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Inclusion : souches de E. coli BLSE

homme : 161

animaux d’élevage (veaux, porcs, volailles,
lapins, moutons et chévres) : 161

eaux usées d’origine humaine ou animale : 88

Exclusion : souches suspectes d’avoir été importées

(voyages 6 mois, rapatriements sanitaires, nourriture
importée)
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Des niches écologiques spécifiques
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Possibilités de transfert restreintes
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Des signatures spécifiques dans I'environnement
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Les conditions pour un transfert horizontal de genes efficace entre les compartiments
homme, animal, environnement
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TRACKING DES TRANSFERTS DES BACTERIES PORTEUSES DE RESISTANCES ENTRE
ANIMAL, HOMME ET ENVIRONNEMENT

Pas de marqueur idéal

Combinaisons de méthodes génomiques et
culturomiques

Intérét majeur du séquencage de génomes entiers



Association between Association between antimicrobial consumption and antimicrobial resistance in humans and food-producing animals
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Recommendation

"Les marqueurs moléculaires sont un outil important pour la
surveillance One Health de I'antibiorésistance. Ils pourraient étre utilisés
dans une approche globale mondiale de I'antibiorésistance en utilisant
des marqueurs simples, communs a tous les écosystemes, homme,
animal et environnement, et faisables par tous les pays impliqués”.



