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CONNAITRE ET UTILISER LES GENOMES DES ANIMAUX D'ELE VAGE:
UNE CO-CONSTRUCTION AUJOURD’HUI A REDEFINIR.

par Jean-PatRenard"

Le programme de développement d’'un organisme viglasigne la séquence d’informations a la fois
prédéterminée dans le génome, mais aussi déperdiateenps qui permet la construction d’'un étre wivia
partir de la cellule-ceuf originelle. En se divisaatte cellule voit son noyau se réorganiser pssijvement
par remodelage de sa chromatine, avec une cindlifféeente selon les espéces. Dés sa mise eritadgv
programme génétique de développement est étroitaddguié par I'environnement cellulaire, une régjala
qui impliqgue un contrdle épigénétique des activiggniques. L’environnement maternel joue un réle
important dans ce contrdle notamment chez les méresi ou une programmation métabolique du
développement associée a I'apposition de marquéscaiaires sur le génome participe a la variatidage
adulte des caracteres phénotypique des animaumalyse a haut débit de ces marques (méthylatiam da
les tissus d'intérét ouvre la voie a une mesuriadmrt des modifications épigénétiques dans labdgité
des caracteres phénotypiques d’intérét zootechretj@ela recherche de leur transmission a la géogra
suivante.

Le fait que le programme de développement puissetemant étre réinitialisén vitro par I'induction
de cellules souches pluripotentes, iawivo par le transfert de noyaux (clonage), offre lasfukté de
caractériser pour un génotype donné les limitessiplogiqgues compatibles avec un développement
fonctionnel normal dans des environnements vargsiétesse).

La sélection génomique par marqueurs et QTLs cgpmiie maintenant sur des populations de
référence de quelques milliers d’animaux, notamnoiyez le bovin, pousse a prendre en compte le plus
finement possible le phénotype de chaque indiidumesure individuelle du statut épigénétique desle
tissus et I'évolution de ce statut en fonction elonps et de I'environnement (nutritionnel, climagagtc...)
contribueront & poursuivre le décryptage de la dartla variabilité génétique a prendre en compte en
sélection. Le développement de technologies de meggiysiologiques non ou peu invasives pousseea a
gue chaque animal devienne lui-méme un référera &ik pour exploiter la plasticité des variations
phénotypiques en fonction de I'environnement etécrypter la part dans une sélection durable. Queds
soient les modeles génétiques qui seront utilisés expliquer les interactions entre le génotype atilieu,
des approches systémiques sont nécessaires paulrgpren compte chaque phénotype particulier qui se
révelera capable dans des conditions environneilesrdannées d’assurer le maintien d’'une productian
niveau stable. Ces perspectives pour la sélecbosgeront a associer encore plus étroitement figsedits
partenaires qui participent a la construction deglaction génomique en France, INRA, Institutbmégues,
UNCEIA, entreprises de sélection et fédérationted&urs.
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